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刘良：人工智能可缓解中医人才短缺问题
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“中医药是我国具有原创优势的医

疗与科技资源，开拓中医人工智能应用

场景非常必要。在人工智能方面，我国

中医药领域具有临床数据多、算力强

大、算法创新等显著的国际竞争优势。”

近日，中国工程院院士、中医药广东省

实验室主任刘良在广东院士联合会召

开的学习贯彻 2025全省高质量发展大

会精神座谈会上说。

近期，中国人工智能企业深度求

索（DeepSeek）的技术突破引发全球关

注，正在重塑人工智能发展范式。中

医药广东省实验室自 2023 年底揭牌

以来，基于千亿级中西医知识库和临

床诊疗数据集，成功构建垂直领域大

模型。

“我们近期将全面接入 DeepSeek，

发布横琴大模型 2.0版。”刘良表示，下

一步，他们将建立专病数据库及资料库

等私域数据库，对数据库在本地化部署

的 DeepSeek进行训练，通过知识蒸馏

技术将大模型能力迁移至轻量化小模

型，然后将小模型应用于数智诊间，提

高医生诊疗的速率、效率及能力。

DeepSeek强大的推理能力适用于中医

智能辅助诊疗系统，可以帮助医生快速

且精准地进行辅助诊断。

刘良表示，人工智能可以助推优质

中医医疗下基层，助力建设广东省“百

千万工程”。接入 DeepSeek的好处是大

模型转为小模型，如果都是大模型，需

承担高昂的算力成本。将中医传统诊疗

经验转化为可共享的数字化资源，有助

于提升基层医疗机构的服务能力，使基

层医生也能借助智能系统开出凝聚知

名老中医智慧的“好处方”。这种技术转

化不仅降低了使用成本，更重要的是缓

解了中医人才短缺问题。

在他看来，人工智能是中医药现代

化的利器。当大模型获取足够多的数

据，针对特定疾病足够“垂直”时，大量

新知识也会“自动”从模型中涌现。换言

之，“喂”进去的数据都会变成人工智能

“生长”的营养，经过训练后的大模型会

更加聪明。他认为，整合多学科先进技

术是实现中医药现代化的关键。中医药

是一套复杂的科学体系，尽管有较好的

临床实践和疗效评价，但部分仍依赖于

临床观察和经验总结，缺乏高级别循证

医学证据的支撑。

“比如中医脉诊，在柔性传感器的

加持下，脉诊信息也能实现图像化，当

累积到一定数据时，就能对大人群的规

律进行归纳与总结。未来，大模型有望

形成一套涵盖疾病预防、诊断、治疗、药

物选择、追踪等完整技术链条的系统，

为临床医生提供一套科学诊疗建议。”

刘良说。

据介绍，中医药广东省实验室筹备

不到两年，目前第一期已启用，二期正

在加快建设中，预计面积将扩大到 6万

平方米。一方面，该实验室正在与澳门

大学、澳门科技大学展开合作，探索横

琴和澳门科技人才的共享共聘机制；另

一方面，实验室将在澳门开设分中心，

携手更多国际化、多学科背景人才参与

中医药现代化研究。

刘良表示，中医药新药研发与产业

转化是中医药广东省实验室的发力点。

如今，实验室已打造全球首个“一站式、

无人化”中医中药创制平台，从中药化

学成分分离提取到药物活性测试，均可

实现全流程智能化、自动化、数字化、工

程化，大幅提高了研发效率。

因本报记者 朱汉斌

本报讯 近日，美国弧形研究所、

英伟达公司和美国斯坦福大学等机构

的研究人员共同开发的人工智能（AI）

生物学模型 Evo 2 正式发布。

美国弧形研究所在其官网发布

公报称，在前一代模型 Evo 1 的基础

上，Evo 2 已发展成为目前生物学领

域规模最大的 AI 模型。Evo 2 基于超

过 12.8 万个基因组数据的 9.3 万亿个

核苷酸进行训练。这些模型使机器能

够“用核苷酸语言来读、写和思考”，

而核苷酸是脱氧核糖核酸（DNA）的

基本组成单位。

据《自然》报道，在过去几年里，

科学家开发了日益强大的“蛋白质语

言模型”，如美国互联网公司 Meta 开

发的 ESM-3 模型。与这些模型不同，

Evo 2 的训练数据既包含指导蛋白质

合成的“编码序列”，也包含可调控基

因活动时空特征的非编码 DNA。

为验证该模型解析复杂基因组

的能力，美国弧形研究所的生物工程

师 Patrick Hsu 团队使用 Evo 2 预测乳

腺癌相关基因 BRCA1 中已知突变的

影响。在相关测试中，Evo 2 在预测哪

些突变是良性突变、哪些是潜在致病

突变方面均达到 90%以上的准确率。

“在判断编码区变异是否致病方

面，其表现接近最佳生物 AI模型，已达

到顶尖水平。”Hsu表示，Evo 2有助于

识别患者基因组中难以解读的变异。

此外，该模型还可用于设计新的

生物工具或治疗方法，且有助于节省

大量用于细胞或动物实验的时间和研

究资金，通过找到人类疾病的遗传原

因加速新药研发。

公报强调称，考虑到潜在的伦理和

安全风险，研究人员在 Evo 2的基础数

据集中已排除了感染人类和其他复杂

生物的病原体，并确保该模型不会为这

些病原体的相关查询提供有效答案。

（李木子）
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